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主编点评  

内生放线菌 Streptomyces sp.的全基因组测序 
金城 

(《微生物学通报》编委会  北京  100101) 

较土壤放线菌而言，植物内生菌在植物内特殊生境的长期作用下，可能产生一些具有抗菌、抗肿

瘤、抗病毒、增强免疫力等功效的新型化合物，已成为新菌株和天然活性化合物的新来源，在促生、

抑制病虫害等方面具有广阔应用前景[1-4]。 

东乡野生稻(Oryza rufipogon Griff.)是迄今所发现的世界上分布最北的野生稻，我国三大普通野生

稻之一，具有抗寒、耐旱、耐瘠、抗虫等优良品质，除了其优良的遗传基因外，内生菌也被认为与这

些 优 良 品 质 有 一 定 的 关 系 [5-6]。 本 期 介 绍 了 杨 慧 林 、 朱 笃 等 发 表 的 论 文 “东 乡 野 生 稻 内 生 放 线 菌

Streptomyces sp. PRh5 的全基因组测序及序列分析”[7]，作者对一株对细菌和真菌都具有较强抗菌活性的

东乡野生稻内生放线菌新种 PRh5 进行了全基因组测序，并对该菌株的次级代谢产物合成基因簇进行预

测，共预测得到 50 个次级代谢产物合成基因簇，同时发现 PRh5 的尼日利亚菌素生物合成基因簇多出

两个基因，推测可能是导致 PRh5 高产且分泌表达尼日利亚菌素的原因。这些研究结果将为 PRh5 菌株

的功能基因组学研究提供基础数据。 

目前国内外研究植物内生菌比较少，而且多数研究集中于内生菌分离及次级代谢产物鉴定方面，

该论文从基因组水平分析一株植物内生放线菌也是一个很好的研究思路；虽然目前只获得了基因组测

序精细图，但随着 PRh5 基因组图谱的完成，将为尼日利亚菌素基因簇的功能、沉默基因簇的激活等方

面的研究奠定基础。    
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