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主编点评
 

砷和硫酸盐污染土壤的细菌多样性 
金城 

(《微生物学通报》编委会  北京  100101) 

硫酸广泛用于化工、轻工业、纺织、冶金、石化和制药工业, 是基本的化工原料。生产硫酸的主要原料

是黄铁矿, 其过程中所排放的砷、氟化物和重金属对环境造成污染[1−3], 对人的健康造成严重危害[4], 因此治

理环境中砷与硫酸的污染迫在眉睫。由于微生物可以通过还原、氧化和甲基化将砷转化为无害物质, 因而是

治理砷和硫酸污染的最有效手段, 研究砷和硫酸污染土壤的微生物多样性及砷无害化转化的基因具有重要

的意义。 
目前已有少数用培养和非培养技术研究砷污染土壤细菌群落多样性的报道[5−7], 但还未见砷和硫酸双重

污染土壤中细菌多样性的研究报道。本期介绍了蒋德明等发表的论文“基于 16S rRNA 基因序列分析受砷和

硫酸盐污染的土壤细菌多样性”[8], 作者首次对受砷和硫酸盐污染的土壤中细菌种群的多样性进行了分析, 
发现在受砷和硫酸盐污染的土壤中不动杆菌属多样性反而明显上升, 而不动杆菌属菌株代谢能力强, 很多

菌株具有降解污染物的能力, 因此这些菌株可能可以应用到受砷和硫酸盐污染土壤的生物修复中。 
该论文对受砷和硫酸盐污染的土壤中细菌多样性有了初步的了解, 相信随着样品量的增加和更灵敏的

研究手段的引进, 将能全面揭示受砷和硫酸盐污染的土壤中细菌多样性, 从而为砷和硫酸盐污染土壤的生

物修复奠定基础。 
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